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บทคัดยอ 
 สหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางการใหผลผลิตนํ้านมของโคนมใน 4 ภูมิภาคของประเทศไทย ถูก
ประมาณคาโดยใชขอมูลผลผลตินํ้านมรวมท่ี 305 วัน (MY305) ของโคนม 5,614 ตัว ท่ีคลอดลูกครัง้แรกระหวาง พ.ศ. 
2534 ถึง 2548 ในฟารมเกษตรกร 1,089 ราย ท่ีกระจายอยูในภาคกลาง (CT) ตะวันออก (ET) เหนือ (NT) และ
ตะวันออกเฉียงเหนือ (NE) ของประเทศไทย ผลผลิตนํ้านมท่ีผลติไดจากโคนมใน 4 ภูมภิาค ถูกกําหนดใหเปนลักษณะ
ท่ีแตกตางกัน กลุมการจดัการท่ีใชในการเปรยีบเทียบ (ฟารม-ป-ฤดูกาล) ทุกกลุมมีความสัมพันธกันผานพอพันธุ 
หุนจําลองทางพันธุกรรมท่ีใชในการศึกษาคือ multiple-traits sire model ท่ีประกอบดวยอายุเมือ่คลอดลูก ระดับ
สายเลือดของโคนมพันธุโฮลสไตน และเฮทเทอโรซสิเปนปจจัยกําหนด และมีกลุมการจดัการ พอพันธุแตละตัว และ 
residual effect เปนปจจัยสุม วิธ ีAI-REML ถูกนํามาใชในการประมาณคาองคประกอบของความแปรปรวน สําหรับ
นําไปคํานวณคาอัตราพันธุกรรมภายในแตละภมูิภาคและสหสัมพันธทางพันธกุรรมระหวางภมูิภาค อัตราพันธุกรรม
ท่ีประมาณคาไดมีความแตกตางกันในแตละภมูิภาค (CT = 0.02 ± 0.02 ถึง 0.03 ± 0.02; ET = 0.08 ± 0.06 ถึง 0.11 
± 0.07; NT = 0.10 ± 0.04 ถึง 0.15 ± 0.05; NE = 0.14 ± 0.06 ถึง 0.18 ± 0.07) สหสัมพันธทางพันธุกรรมมีคา 0.77 
± 0.43 สําหรับ CT-ET, 0.46 ± 0.61 สําหรับ CT-NT, 0.37 ± 0.62 สําหรับ CT-NE, 0.98 ± 0.34 สําหรับ ET-NT, 0.08 
± 0.53 สําหรับ ET-NE และ 0.86 ± 0.20 สําหรับ NT-NE ถึงแมวาคาความคลาดเคลือ่นจะมีคาสูง คาประมาณอัตรา
พันธุกรรมและสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางภูมภิาคชี้ใหเห็นถงึอิทธิพลรวมระหวางพอพันธุและภูมภิาคสําหรับ 
MY305 ดังน้ัน การคัดเลอืกพอพันธุท่ีมีความจําเพาะตอภูมภิาคอาจจําเปนตองไดรับการพิจารณาเพ่ือใหแนวทางการ
ผลิตนํ้านมในประเทศไทยเกิดข้ึนไดอยางเหมาะสม 

 

ABSTRACT 
 Genetic correlations among milk production in four regions of Thailand were estimated using 
accumulated 305-d milk yields (MY305) of 5,614 first lactation cows that calved between 1991 and 2005 in 
1,089 farms located in central (CT), eastern (ET), northern (NT) and northeastern (NE) part of Thailand. 
Milk produced in these four regions was assumed to be different traits. All contemporary groups (herd-
year-seasons) were connected through common sires. The multiple-trait sire model contained calving 
age, Holstein breed fraction and heterosis as fixed effects, and contemporary group, sire, and residual 
as random effects.  An AI-REML procedure was used to estimate variances and covariances used to 
obtain heritabilities within regions and genetic correlations among regions. Heritability estimates differed 
in the four regions (CT = 0.02 ± 0.02 to 0.03 ± 0.02; ET = 0.08 ± 0.06 to 0.11 ± 0.07; NT = 0.10 ± 0.04 to 
0.15 ± 0.05; NE = 0.10 ± 0.06 to 0.18 ± 0.07). Genetic correlations were 0.77 ± 0.43 for CT-ET, 0.46 ± 0.61 
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for CT-NT, 0.37 ± 0.62 for CT-NE, 0.98 ± 0.34 for ET-NT, 0.08 ± 0.53 for ET-NE, and 0.86 ± 0.20 for NT-NE. 
Although standard errors were large, estimates of heritability and genetic correlations among regions 
suggested that sire by region interaction for MY305 existed.  Thus, sire selection specific to each 
particular region may need to be considered to optimize milk production in Thailand. 
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คํานํา 
 การผลิตโคนมในประเทศไทย เกษตรกรผูเลี้ยงโคนมสวนใหญมุงเนนท่ีจะปรับปรุงพันธุกรรมดานการ
ใหผลผลิตน้ํานมของโคนมภายในฟารมเปนหลัก เนื่องจากลักษณะดังกลาวเปนลักษณะท่ีสําคัญทางเศรษฐกิจ 
เพราะเปนลักษณะท่ีมีผลตอรายไดของเกษตรกรโดยตรง ในปจจุบัน โคนมในประเทศไทยสามารถใหผลผลิต
น้ํานมปรับท่ี 305 วัน เทากับ 3,816  1,056 กก หรือประมาณ 12.5  3.5 กก/วัน (กรมปศุสัตว, 2552) โดยพื้นท่ี
ภาคกลางเปนแหลงผลิตนํ้านมท่ีใหญท่ีสุดในประเทศไทย (498,117 ตันตอป หรือ 61% ของการผลิตนํ้านมท้ัง
ประเทศ) รองลงมาไดแกภาคตะวันออกเฉียงเหนือ (168,846 ตันตอป หรือ 21%) ภาคตะวันออก (74,674 ตันตอ
ป หรือ 9%) ภาคเหนือ (69,742 ตันตอป หรือ 8%) และภาคใต (10,524 ตันตอป หรือ 1%) ตามลําดับ อยางไรก็
ตาม เมื่อพิจารณาปริมาณการใหผลผลิตน้ํานมของโคนมรายตัว พบวา โคนมในภาคตะวันออกเฉียงเหนือให
ผลผลิตน้ํานมสูงท่ีสุด (4,149 กิโลกรัม) รองลงมาคือ ภาคเหนือ (4,127.96 กิโลกรัม) ภาคกลาง (3,851.61 
กิโลกรัม) ภาคตะวันออก (3,796.15 กิโลกรัม) และภาคใต (3,443.72 กิโลกรัม) ตามลาํดับ (สํานักงานเศรษฐกิจ
การเกษตร, 2551)  
 ในการพัฒนาศักยภาพการผลติทางพันธุกรรม พอพันธุโคนมท้ังท่ีผลิตไดภายในประเทศและตางประเทศ 
ท้ังท่ีเปนโคนมพันธุแทและลูกผสมถูกนํามาใชประโยชนในการผสมพันธุใหกับโคนมเพศเมียท่ีเลี้ยงดูโดย
เกษตรกรท่ัวประเทศไทย สงผลใหเกิดความหลากหลายทางพันธุกรรมและความสามารถในการใหผลผลตินํ้านม 
และดวยความแตกตางของสภาพภูมิประเทศและภูมิอากาศ (กรมอุตุนิยมวิทยา, 2550) ปริมาณและคุณภาพของพืช
อาหารสัตว วัสดุเหลือใชทางการเกษตร (เทพณรงค และคณะ, 2550) ตลอดจนความรู ประสบการณ วัฒนธรรม 
และคุณสมบัติของเกษตรกร (มัทนียา และคณะ, 2552) ในแตละภูมิภาค พันธุกรรมของโคนมท่ีแสดงออกมาได
อยางเปนท่ีนาพึงพอใจในภูมิภาคหน่ึง อาจแสดงออกมาไดแตกตางกันในอีกภูมภิาคหนึ่งท่ีแตกตางกันออกไป 
(อิทธิพลรวมระหวางพันธุกรรมและสิ่งแวดลอม; Nauta et al., 2006; Hammami et al., 2008) ซึ่งลักษณะ
ดังกลาว สามารถพิจารณาไดจากคาสหความสัมพันธทางพันธุกรรมท่ีเกิดข้ึนในส่ิงแวดลอมท่ีแตกตางกัน 
การศึกษาครั้งน้ีจึงมีวัตถุประสงคเพื่อประมาณคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมสําหรับการใหผลผลิตน้ํานมรวมท่ี 305 
วัน ของโคนมในแตละภูมิภาคของประเทศไทย 

 

อุปกรณและวิธีการ 
 ขอมูลพ้ืนฐานท่ีใชในการศึกษาครั้งน้ีเปนขอมูลการใหผลผลิตน้ํานมรายเดือน (monthly test day yield) 
ท่ีผานการตรวจสอบความสมบูรณของขอมูลท่ีใชในการศึกษา ไดแก พันธุประวัติ วันเกิด ระดับสายเลือด พอพันธุ 
วันคลอด และความเช่ือมโยงทางพันธุกรรมระหวางกลุมการจัดการ ของโคนมจํานวน 5,614 ตัว ท่ีคลอดลูกและ
ใหผลผลิตระหวางป พ.ศ. 2534 ถึง 2548 ในฟารมเกษตรกรจํานวน 1,089 ราย ท่ีกระจายอยูในภาคกลาง ภาค
ตะวันออก ภาคเหนือ และภาคตะวันออกเฉียงเหนือของประเทศไทย (Table 1) ซึ่งรวบรวมโดยสํานัก



 

เทคโนโลยีชีวภาพการผลิตปศุสัตว กรมปศุสัตว ฤดูกาลถูกจําแนกเปนฤดูรอน (เดือนมีนาคมถึงมิถุนายน) ฤดูฝน 
(เดือนกรกฎาคมถึงตุลาคม) และฤดูหนาว (เดือนพฤศจิกายนถึงกุมภาพันธ) โคท่ีคลอดลูกในฟารม ป และฤดูกาล
เดียวกันถูกจัดใหอยูในกลุมการจัดการท่ีใชในการเปรียบเทียบ (contemporary group) เดียวกัน ผลผลิตนํ้านม
รวมท่ี 305 วัน ถูกคํานวณโดยวิธี Test Interval Method (TIM; Everette and Carter, 1968; Sargent et al., 
1968) กลุมพันธุถูกจําแนกตามระดับสายเลือดของโคนมพันธุโฮลสไตน (Holstein’s breed fraction; 0.0 ถึง 1.0)  
 

Table 1 Descriptive statistics for MY305 of first lactation cows by regions of Thailand 
Regions No. Cows Mean  SD Min Max 

Central 2,573 3,841.19  1,030.89 676 7,620 
Eastern 727 3,456.38  769.48 1,275 7,022 
Northern 1,434 3,473.85  830.31 981 7,120 
Northeastern 880 3,990.97  868.93 1,362 7,694 
All regions 5,614 3,721.01  948.96 676 7,694 
 

ลักษณะภูมิประเทศ (วรรณี, 2549) ภูมิอากาศ (กรมอุตุนิยมวิทยา, 2550) และพืชอาหารสัตวของภูมภิาค 
(เทพณรงค และคณะ, 2550) ท่ีปรากฏในชุดขอมูลท่ีศึกษา ประกอบดวย 1) ภาคกลาง ซึ่งเปนภาคท่ีมีลักษณะภูมิ
ประเทศสวนใหญเปนท่ีราบลุม มีความสูงจากระดับนํ้าทะเล ประมาณ 2 ถึง 8 เมตร มีอุณหภูมิและความช้ืน
สัมพัทธอยูในชวง 21.1 ถึง 35.5 C และ 69 ถึง 79% ตามลําดับ โดยพืชอาหารสัตวท่ีเหมาะสมสําหรับพ้ืนท่ีภาค
กลาง ไดแก หญาแพงโกลา (Digitaria eriantha; 10.5% CP และ 55.0% TDN, DM basis) ถั่วคาลวาเคด 
(Centrosema pascuorum cv. Cavalcade; 16.6% CP และ 57.0% TDN, DM basis) ขาวโพด (Zea mays; 
8.6% CP และ 64.0% TDN, DM basis) และออย (Saccharum officinarum; 7.2% CP และ 54.0% TDN, DM 
basis) 2) ภาคตะวันออก ซึง่เปนภาคท่ีมีลักษณะภูมิประเทศสวนใหญเปนภูเขาและท่ีราบชายฝง มีความสูงจาก
ระดับนํ้าทะเลประมาณ 50 ถึง 150 เมตร มีอุณหภูมิและความช้ืนสัมพัทธอยูในชวง 21.8 ถึง 33.9 C และ 71 ถึง 
81% ตามลําดับ โดยพืชอาหารสัตวท่ีเหมาะสมสําหรับพื้นท่ีภาคตะวันออก ไดแก หญากินนีสีมวง (Panicum 
maximum TD58; 7.4% CP และ 49.0% TDN, DM basis) ถั่วคาลวาเคด และขาวโพด  
3) ภาคเหนือ ซึ่งเปนภาคท่ีมีลักษณะภูมิประเทศเปนภูเขาและท่ีราบหุบเขา มีความสูงจากระดับนํ้าทะเลประมาณ 
250 ถึง 400 เมตร มีอุณหภูมิและความช้ืนสัมพัทธอยูในชวง 17.1 ถึง 35.8C และ 64 ถึง 81% โดยพืชอาหาร
สัตวท่ีเหมาะสมสําหรับพ้ืนท่ีภาคเหนือ ไดแก หญาแพงโกลา หญากินนีสีมวง และหญาบานา (Pennisetum 
purpureum  Pennisetum americanum hybrid; 8.6% CP และ 51.0% TDN, DM basis)  
4) ภาคตะวันออกเฉยีงเหนือ ซึ่งเปนภาคท่ีมีลักษณะภูมิประเทศเปนท่ีราบสูง มีความสูงจากระดับนํ้าทะเลประมาณ 
140 ถึง 250 เมตร มีอุณหภูมิและความช้ืนสัมพัทธอยูในชวง 18.3 ถึง 35.0C และ 66 ถึง 80% โดยพืชอาหาร
สัตวท่ีเหมาะสมสําหรับพ้ืนท่ีภาคตะวันออกเฉียงเหนือ ไดแก หญากินนีสีมวง ถั่วคาลวาเคด ถั่วทาพระ สไตโล 
(Stylosanthes guianensis CIAT184; 21.2% CP และ 66.0% TDN, DM basis) และออย 

หุนจําลองทางพันธุกรรมท่ีใชในการศึกษามีลักษณะเปน multiple-traits sire model โดยมีอายุเมื่อคลอด
ลูก (เดือน) ระดับสายเลือดของโคนมพันธุโฮลสไตน และเฮทเทอโรซีสถูกจัดเปนปจจัยกําหนด (fixed effects) 



 

และมีกลุมการจัดการท่ีใชในการเปรียบเทียบ พันธุกรรมแบบบวกสะสมของพอพันธุแตละตัว และ residual 
effect เปนปจจัยสุม (random effects) โดยสามารถเขียนอธิบายไดดังนี้ 

y = Xb + Qhcg + Zgaga + Zgngn + Zsas + e 
เมื่อ 

y = เวคเตอรของ MY305 ของโคนมแตละตัวท่ีปรากฏในภาคกลาง ภาคตะวันออก  
  ภาคเหนือ และภาคตะวันออกเฉียงเหนือ 
b = เวคเตอรของอายุเมื่อคลอดลูก (เดือน) 
hcg = เวคเตอรของอทิธิพลแบบสุมของกลุมการจดัการท่ีใชเปรียบเทียบ 
ga = เวคเตอรของระดับสายเลือดของโคนมพันธุโฮลสไตน (H = 0.0 ถึง 1.0) 
gn = เวคเตอรของเฮทเทอโรซีส [Het = 1/2(HO + OH - HH - OO)] 
as = เวคเตอรของอทิธิพลจาก additive genetic effect ของพอพันธุแตละตัว 
e = เวคเตอรของความคลาดเคลื่อนสุม (residual effect) 
X = เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y ไปยังปจจัยตางๆ  
  ในเวคเตอร b ท่ีเกี่ยวของกับสัตวแตละตัว 
Q = เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y ไปยังปจจัยตางๆ  
  ในเวคเตอร hcg ท่ีเกี่ยวของกับสัตวแตละตัว 
Zga =  เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y ไปยังปจจัยตางๆ  
  ในเวคเตอร ga ท่ีเกี่ยวของกับสัตวแตละตัว 
Zgn = เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y ไปยังปจจัยตางๆ  
  ในเวคเตอร gn ท่ีเกี่ยวของกับสัตวแตละตัว 
Zs = เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y ไปยังปจจัยตางๆ  
  ในเวคเตอร as ท่ีเกี่ยวของกับพอพันธุแตละตัว 

ท้ังน้ี กําหนดให 

 
เมื่อ H = เมทริกซความแปรปรวนของกลุมการจัดการเปรียบเทียบ 

Gs = G0A เมื่อ G0 เปนเมทริกซความแปรปรวนรวมทางพันธุกรรมแบบบวกสะสม, A เปน 
  เมทริกซความสัมพันธทางเครือญาติของสัตวทุกตัวในประชากร (Henderson, 1975) และ  

 เปนการคํานวณแบบ direct product ระหวางเมทริกซ (Searle, 1982) 
R = เมทริกซความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนสุม 
วิธ ี Restricted Maximum Likelihood procedure (REML) ท่ีใชกลวิธีคํานวณคาแบบ Average 

information (AI) ถูกนํามาใชในการประมาณคาองคประกอบของความแปรปรวน (พันธุกรรม และสิ่งแวดลอม) 
สําหรับ MY305 ของโคนมในแตละภูมิภาคดวยโปรแกรม ASREML (Gilmour et al., 2001) จากนั้น
องคประกอบความแปรปรวนท่ีประมาณคาไดถูกนํามาใชในการคํานวณคาอัตราพันธุกรรม (heritability; h2) และ
สหสัมพันธทางพันธุกรรม (genetic correlation; rg) ระหวาง MY305 ของโคนมในแตละภูมิภาค 



 

 
 
  

ผลการศึกษาวิจัยและวิจารณ 
 ในแตละภูมิภาค อายุเมื่อคลอดลูก ระดับสายเลือดของโคนมพันธุโฮลสไตน และเฮทเทอโรซิส มีอิทธิพล
ตอความผันแปรในการใหผลผลิตนํ้านมรวมท่ี 305 วัน (MY305) ไมเทากัน โดยภาคกลาง MY305 เปลี่ยนแปลงไปใน
อัตรา -1.58 ± 2.25 ถึง -1.65 ± 2.25 กก/เดือน สําหรับอายเุมื่อคลอดลูก 1,548.0 ± 637.0 ถึง 1,652.0 ± 636.2 
กก/%H สําหรับระดับสายเลือดของโคนมพันธุโฮลสไตน และ 945.2 ± 426.7 ถึง 979.3 ± 426.6 กก/%Het 
สําหรับเฮทเทอโรซิส สวนภาคตะวันออกนั้น MY305 เปลี่ยนแปลงไปในอตัรา 1.88 ± 3.80 ถงึ 2.28 ± 3.80 กก/
เดือน สําหรับอายุเมื่อคลอดลูก 894.8 ± 577.1 ถึง 1,075.0 ± 589.4 กก/%H สําหรับระดับสายเลือดของโคนมพันธุ
โฮลสไตน และ 140.9 ± 416.1 ถึง 203.0 ± 418.5 กก/%Het สําหรับเฮทเทอโรซิส ในภาคเหนือ MY305 
เปลี่ยนแปลงไปในอัตรา -0.21 ± 2.56 ถึง 0.05 ± 2.56 กก/เดือน สําหรับอายุเมื่อคลอดลูก 246.0 ± 493.4 ถึง 417.8 ± 
500.2 กก/%H สําหรับระดับสายเลือดของโคนมพันธุโฮลสไตน และ -89.0 ± 342.9 ถึง 164.0 ± 341.3 กก/%Het 
สําหรับเฮทเทอโรซิส สวนในภาคตะวันออกเฉียงเหนือนั้น MY305 เปลี่ยนแปลงไปในอัตรา 0.56 ± 3.14 ถึง 0.72 ± 
3.14 กก/เดือน สําหรับอายุเมื่อคลอดลูก 699.5 ± 918.6 ถึง 1,151.0 ± 916.0 กก/%H สําหรับระดับสายเลือดของโค
นมพันธุโฮลสไตน และ 563.9 ± 563.0 ถึง 761.1 ± 563.5 กก/%Het สําหรับเฮทเทอโรซิส  
 เมื่อพิจารณาระดับสายเลือดโคนมพันธุโฮลสไตน พบวา ระดับสายเลือดโคนมพันธุโฮลสไตนโดยเฉลี่ย
ของโคนมในภาคกลางมีคาเทากับ 87.44 ± 9.90%H (18.80 ถึง 100%H) ภาคตะวันออก เทากับ 79.48 ± 10.15%H 
(25.00 ถึง 96.90%H) ภาคเหนือ เทากับ 84.89 ± 9.79%H (25.00 ถึง 100%H) และภาคตะวันออกเฉียงเหนือเทากับ 
86.15 ± 9.68%H (37.50 ถึง 100%H) ตามลําดับ และดัวยการผสมพันธุโคนมในประเทศไทย พอโคนมพันธุแท
และลูกผสมมีโอกาสไดรับการคัดเลือกพอๆ กัน (Koonawootrittriron et al., 2001) ดังน้ัน ความผันแปรในการ
ตอบสนองตอปจจัยท่ีไมเหมือนกันของโคนมในแตละภูมิภาคจึงอาจเปนผลมาจากความหลากหลายทางพันธุกรรม  
(multibreed population; Koonawootrittriron et al., 2001) สภาพแวดลอม (Allore et al., 1997; Parra-
Bracamonte, 2005) ตลอดจนประสบการณ และการจัดการฟารมของเกษตร (Msanga et al., 2000) ในแตละ
ภูมิภาค 
   คาอัตราพันธุกรรมสําหรับลักษณะ MY305 (Table 2) ของโคนมในภาคกลางมีคาระหวาง 0.02 ± 0.02 
ถึง 0.03 ± 0.02 ขณะท่ีในภาคตะวันออกมีคาระหวาง 0.08 ± 0.06 ถึง 0.11 ± 0.07 สวนในภาคเหนือและภาค
ตะวันออกเฉียงเหนือมีคาระหวาง 0.10 ± 0.04 ถึง 0.15 ± 0.05 และ 0.14 ± 0.06 ถึง 0.18 ± 0.07 คาเหลาน้ี 
ยกเวนภาคกลาง มีคาอยูในชวงของคาอัตราพันธุกรรมท่ีถูกรายงานไวในประชากรโคนมอื่นๆ (0.10 ถึง 0.40; ทวี 
และสมเพชร, 2544; อามีนา และศกร, 2551; Kadarmideen et al., 2003; Perez-Cabal et al., 2006) สัดสวน
ความผันแปรทางพันธุกรรมท่ีมีคานอยกวาความผันแปรของลักษณะท่ีปรากฏของโคนมในภาคกลาง อาจเปนผล
มาจากความคลายคลึงกันของความสามารถทางพันธุกรรมของพอพันธุโคนม ท่ีถูกนํามาใชประโยชนโดย
เกษตรกร และความแตกตางของผลผลิตท่ีไดจากเกษตรกรแตละรายท่ีมีความแตกตางกันในเรื่องของการจัดการ
ฟารม 
 
 



 

 
 
 
Table 2 Heritability (diagonal), genetic correlation (above diagonal) of MY305 in 4 Thai regions  

Regions Central Eastern Northern Northeastern 

Central 
0.02 ± 0.02  

to 
0.03 ± 0.02 

0.77 ± 0.43 0.46 ± 0.61 0.36 ± 0.62 

Eastern  
0.08 ± 0.06 

to 
0.11±0.07 

0.98 ± 0.34 0.08 ± 0.53 

Northern   
0.10 ± 0.04 

to 
0.15 ± 0.05 

0.86 ± 0.20 

Northeastern    
0.14 ± 0.06 

to 
0.18 ± 0.07 

 

 เมื่อพิจารณาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม สาํหรับ MY305 (Table 2) พบวา โคนมในภาคกลางมีคา
สหสัมพันธในเชิงบวกกับโคนมในภาคตะวันออก (0.77 ± 0.43) ภาคเหนือ (0.46 ± 0.61) และภาค
ตะวันออกเฉียงเหนือ (0.37 ± 0.62) เชนเดียวกับคาสหสัมพันธของโคนมในภาคตะวันออกกับภาคเหนือ (0.98 ± 
0.34) และภาคตะวันออกเฉียงเหนือ (0.08 ± 0.53) และโคนมในภาคเหนือก็มีคาสหสัมพันธในเชิงบวกกับภาค
ตะวันออกเฉียงเหนือ (0.86 ± 0.20) เชนกัน ซึ่งคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมท่ีมีคาตํ่า (นอยกวา 0.85) แสดงวาเกิด
ของอิทธิพลรวมระหวางพันธกุรรมและสิ่งแวดลอม (Lin and Togashi, 2002) กลาวคือ การแสดงออกทาง
พันธุกรรมสําหรับลักษณะ MY305 ของพอพันธุจะเปลี่ยนแปลงไปเม่ือสภาพแวดลอมมีการเปลี่ยนแปลงจาก
สภาพแวดลอมหน่ึงไปสูอีกสภาพแวดลอมหน่ึง ท้ังน้ีเปนผลเนื่องมาจากระดับการแสดงออกของยีนท่ีแตกตางกัน
ในสิ่งแวดลอมท่ีแตกตางกัน (Rutherford and Linquist, 1998) หรอืเกดิจากการแสดงออกของยีนท่ีควบคุมใน
ตําแหนงท่ีแตกตางกัน เมื่ออยูในสิ่งแวดลอมท่ีตางกัน (Falconer and Mackey, 1996) โดยผลการศึกษาครั้งน้ี
สอดคลองกับ Chanvijit (2006) ท่ีพบอิทธิพลรวมระหวางพันธุกรรมกับสิ่งแวดลอม ซึ่งมีผลทําใหเกิดการ
เปลี่ยนแปลงของระดับของคาการผสมพันธุและลําดับของพอพันธุท่ีใชในภูมิภาคท่ีแตกตางกันในประเทศไทย 
ดวยเหตุนี้ การคัดเลือกพอพันธุท่ีมีความสามารถทางพันธุกรรมจําเพาะกับภูมิภาคเปนสิ่งจําเปน ซึ่งจะชวยให
เกษตรกรสามารถใชประโยชนจากพันธุกรรมโคนมเพื่อการผลิตนํ้านมไดอยางมีประสิทธิภาพมากยิ่งข้ึน ใน
ขณะเดียวกัน การประเมินความสามารถทางพันธุกรรมของพอพันธุสําหรบัแตละภูมิภาคเปนสิ่งจําเปน และสมควร
ไดรับการพิจารณาดําเนินการเพิ่มเติมจากเดิมท่ีประเมินความสามารถของพอพันธุในภาพรวมของทุกๆภมูิภาค 
ตามท่ีปรากฏในชุดขอมูล 

 
สรุป 



 

 สหสัมพันธทางพันธุกรรมสําหรับลักษณะ MY305 ระหวางโคนมในภาคกลาง ภาคตะวันออก ภาคเหนือ 
และภาคตะวันออกเฉียงเหนือ ช้ีใหเห็นถึง อิทธิพลรวมระหวางพันธุกรรมกับสิ่งแวดลอมท่ีเกิดข้ึนในประชากรโค
นมในประเทศไทย ดังน้ัน การคัดเลอืกพอพนัธุท่ีมีความสามารถทางพันธุกรรมจําเพาะในแตละภูมภิาคสามารถชวย
ใหเกษตรกรเพ่ิมผลผลิตของตนไดอยางเหมาะสม และสามารถลดความเส่ียงในการคัดเลือกพันธุท่ีผิดพลาด 
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ขอมูลท่ีใชในการศึกษาวิจัย และเกษตกรผูเลี้ยงโคนมทุกทานท่ีใหความรวมมือในการจัดเก็บขอมูล 
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