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บทคัดยอ 
 ผลผลิตน้ํานมรวมท่ี 305 วัน (MY305) และพันธุประวัติของโคนม 1,921 ตัว ท่ีคลอดลูกครั้งแรกระหวาง 
พ.ศ. 2534 ถึง 2550 ในฟารมเกษตรกร 161 ราย ในเขตภาคกลางของประเทศไทย ถูกนาํมาใชทํานายคุณคาการ
ผสมพันธุของโคนมแตละตัว และประมาณคาแนวโนมทางพันธุกรรมของโคนมในแตละฟารม แลวจึงนํามา
จําแนกฟารมของเกษตรกรออกเปน 3 กลุม (มีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนบวก ไมมีการเปลี่ยนแปลงทาง
พันธุกรรม และมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนลบ) เพื่อนําไปศึกษาปจจัยท่ีคาดวาจะมีอิทธิพลตอการพัฒนา
ศักยภาพทางพันธุกรรมของโคนมในระดับฟารม ประชากรท่ีศึกษามีแนวโนมการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรม
สําหรับ MY305 ในภาพรวม 0.11 ± 1.10 กก./ป ฟารมสวนใหญ (40%) มีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนบวก (2.6 
ถึง 230.8 กก./ป) รองลงมาไดแก ฟารมท่ีมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนลบ (35%; -0.6 ถึง -173.7 กก./ป) และไม
มีความกาวหนาทางพันธุกรรม (25%; -0.5 ถึง 0.3 กก./ป) อยางไรก็ตาม เกษตรกรท้ังสามกลุมมีระดับการศึกษา 
ประสบการณ ขนาดของฟารม จํานวนและประเภทแรงงาน แหลงความรู แหลงท่ีมาของพอพันธุ และระบบการ
บันทึกขอมูลไมแตกตางกัน (P > 0.05) ดังน้ัน ความสามารถของเกษตรกรในการคัดเลือกพอพันธุและแมพันธุ
โคนมทดแทนท่ีเหมาะสม จึงไมมีความสัมพันธกับพ้ืนฐานความรู ประสบการณ ขนาดของฟารม แหลงท่ีมาของ
พอพันธุ และระบบการบันทึกขอมูล 
 

ABSTRACT 
 Accumulated 305-day milk yield (MY305) and pedigree information of 1,921 first lactation 
dairy cows that calved from 1991 through 2007 in 161 farms in Central Thailand were used to predict 
animal breeding values and to estimate genetic trends within farms. Within-farm genetic trends were 
used to classify farms into 3 groups (positive trend, no trend, and negative trend) to study factors 
affecting genetic improvement for milk production at farm level. The estimate of the overall genetic 
trend in the population for MY305 was 0.11 ± 1.10 kg/yr.  Most farms (40%) had positive genetic trend 
(2.6 to 230.8 kg/yr) followed by farms with negative genetic trend (35%; -0.6 to -173.7 kg/yr) and 
those with no genetic trend (25%; -0.5 to 0.3 kg/yr). However, farmers in these 3 types of farms had 
similar educational background, experience, size of farm, number and type of employees, source of 
knowledge, source of sires, and data recording system (P > 0.05). Thus, the ability of farmers in this 
population to choose appropriate sires and replacement dams appeared to be unrelated to their 
background, farm size, source of sires, and data recording system. 
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คํานํา 

ในการพัฒนาศักยภาพการใหผลผลิตนํ้านมของโคนมในระดับฟารม เกษตรกรสวนใหญมักนิยม
ปรับปรุงการจัดการฟารมควบคูไปกับการปรับปรุงพันธุ และการคัดเลือกพอและแมพันธุโคนมเพื่อผลิตลูก
ทดแทนสวนใหญมักพิจารณาความสามารถในการใหผลผลิตนํ้านมเปนหลัก รองลงมาไดแก ลักษณะที่สําคัญ
ทางเศรษฐกิจตางๆ ท่ีเอื้อประโยชนตอการใหผลผลิตอยางมีประสิทธิภาพและยาวนานของแมโครีดนม เชน 
ประสิทธิภาพการสืบพันธุ โครงสรางของรางกาย เปนตน อยางไรก็ตาม ผลงานวิจัยหลายฉบับ ช้ีใหเห็นวา 
ในชวงเวลาท่ีผานมาจนถึงปจจุบัน การพัฒนาศักยภาพทางพันธุกรรมสําหรับการใหผลผลิตนํ้านมของโคนมท่ี
ใหผลผลิตในฟารมของเกษตรกรในแตละปมีการเปลี่ยนแปลงไมสูงมากนัก (จุรีรัตน และสายัณต, 2546;  
องคการสงเสรมิกิจการโคนมแหงประเทศไทย, 2550; Koonawootrittriron et al., 2009) นอกจากน้ียังพบวา 
ความสามารถทางพันธุกรรมสําหรับการใหผลผลิตน้ํานมของโครีดนม มีความสัมพันธกับความสามารถทาง
พันธุกรรมของแมพันธุ (แมของโครีดนม) ท่ีถูกเลี้ยงดูในฟารมของเกษตรกรมากกวาพอพันธุ (น้ําเช้ือพันธุ) ท่ี
เกษตรกรนํามาผสมพันธุใหกับแมโคเหลานั้น (Koonawootrittriron et al., 2009) ลักษณะเชนนี้สื่อใหเห็นถึง 
สภาพปญหาหรือความไมสัมฤทธ์ิผลในการคัดเลือกและจับคูผสมพันธุระหวางพอพันธุและแมพันธุโคนมใน
ระดับฟารมเกษตรกร การศึกษาวิจัยครั้งน้ีจงึมีวัตถุประสงคเพื่อศึกษาแนวโนมการพัฒนาศักยภาพทางพันธุกรรม
ของโคนมในภาพรวม และศึกษาปจจัยท่ีคาดวาจะมีอิทธิพลตอการพัฒนาศักยภาพทางพันธุกรรมโคนมในระดับ
ฟารมของเกษตรกรในเขตภาคกลางของประเทศไทย  

 

อุปกรณและวิธีการ 
 ขอมูลท่ีใชในการศึกษาประกอบดวยขอมูลพันธุประวัติและผลผลิตนํ้านมรวม 305 วัน (MY305) ของโค
นมท่ีคลอดลูกและใหผลผลิตครั้งแรกระหวาง พ.ศ. 2534 ถึง พ.ศ. 2550 จํานวน 1,921 ตัว ในฟารมของเกษตรกร 
จํานวน 161 ราย ในเขตภาคกลางของประเทศไทย ท่ีถูกรวบรวมโดยองคการสงเสริมกจิการโคนมแหงประเทศ
ไทย (อ.ส.ค.) ฤดูกาลท่ีคลอดลูกถูกจําแนกเปน 3 ฤดูกาล ไดแก ฤดูหนาว (พฤศจิกายน ถึง กุมภาพันธ) ฤดูรอน 
(มีนาคม ถึง มิถุนายน) และฤดูฝน (กรกฎาคม ถึง ตุลาคม) โคนมท่ีคลอดลูกในฟารม ปและฤดูกาลเดียวกันถูก
สมมติใหไดรับการจัดการและสภาพแวดลอมไมแตกตางกัน (contemporary group) และขอมูลท้ังหมดเปน
ขอมูลท่ีมีความสัมพันธเช่ือมโยงกันผานทางพอพันธุ  
 องคประกอบของความแปรปรวนทางพันธุกรรมและสิ่งแวดลอมท่ีปรากฏในประชากรโคนมท่ีศึกษาถูก
ประมาณคาดวยวิธี Average Information-Restricted Maximize Likelihood (ASREML; Gilmour et al., 2001) 
รวมกับหุนจําลองทางพันธุกรรมแบบ Animal model  ท่ีประยุกตใชสําหรับการทํานายคาความสามารถทาง
พันธุกรรมในประชากรโคนมหลากหลายพันธุของประเทศไทย (Koonawootrittriron et al., 2002) ซึ่งสามารถ
อธิบายไดดังนี้ 

eaZgZXby aaaga   
เมื่อ 

y  =  เวคเตอรของผลผลิตนํ้านมรวม 305 วัน ของโคนมแตละตัว  
b  =  เวคเตอรของอทิธิพลของปจจัยรวมระหวางฟารม ป ฤดูกาลท่ีคลอดลูก และ อายุ (เดือน) 



ag  = เวคเตอรของกลุมพันธุกรรมท่ีพิจารณา สัดสวนทางพันธุกรรมโคนมพันธุโฮลสไตน (0.0 
ถึง   1.0) ในรูปของสมการถดถอย 

aa  =  เวคเตอรของอทิธิพลจาก random additive genetic effects ของสัตวแตละตัว 
e  = เวคเตอรของความคลาดเคลื่อนสุม (residual effect) 
X  = เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y  

  ไปยังปจจัยตางๆ ในเวคเตอร b ท่ีเกี่ยวของกับสัตวแตละตัว 

gaZ  =  เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y  
  ไปยังปจจัยตางๆ ในเวคเตอร ga ท่ีเกี่ยวของกับสัตวแตละตัว 

aZ  = เมทริกซท่ีเช่ือมโยงความสัมพนัธระหวางขอมูลในเวคเตอร y  
  ไปยังปจจัยตางๆ ในเวคเตอร aa ท่ีเกี่ยวของกับสัตวแตละตัว  

ท้ังน้ี กําหนดให 
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เมื่อ 

 aG  =  2
aA  เมื่อ 2

a  คือ ความแปรปรวนรวมทางพันธุกรรมแบบบวกสะสม, A เปนเมทริกซ
ความสัมพันธทางเครือญาติของสัตวทุกตัวในประชากร (Henderson, 1975)  

R  =  2
eI  คือ เมทริกซความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน 

ความสามารถท่ีแสดงออกภายนอก (estimated phenotypic value; EPV) และความสามารถทางพันธุกรรม 
(estimated breeding value; EBV) ท่ีถูกทํานายคาสําหรับ MY305 ของโครีดนมแตละตัวถูกนํามาคํานวณ
คาเฉลี่ยแบบลีสแควรจําแนกตามปและเดือนท่ีคลอดลูก เพื่อนํามาคํานวณคาสัมประสิทธิ์รีเกรชชั่น (regression 
coefficient; b) สําหรับพิจารณาแนวโนมของการเปลี่ยนแปลงความสามารถท่ีแสดงออกภายนอกและ
ความสามารถทางพันธุกรรมในเชิงสมการถดถอยตอชวงเวลาท่ีเปลี่ยนแปลงไป ท้ังในภาพรวมและจําแนกตาม
ฟารมท่ีปรากฏในชุดขอมูล ดวยโปรแกรมสําเร็จรูป SAS (SAS, 2004) จากนั้นคาประมาณสัมประสิทธิ์รีเกรชชั่น
ของแตละฟารมถูกนํามาใชในการจําแนกกลุมฟารมตามการพัฒนาศักยภาพทางพันธุกรรมของโคนม ไดแก กลุม
ฟารมท่ีมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนบวกเปนฟารมท่ีคา b มากกวา 0.5 กก./ป กลุมฟารมท่ีไมมีการเปลี่ยนแปลง
ทางพันธุกรรมเปนฟารมท่ีมีคา b ระหวาง  -0.5 ถึง 0.5 กก./ป และกลุมฟารมท่ีมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนลบ
เปนฟารมท่ีมีคา b นอยกวา  -0.5 กก./ป) 
 แบบสอบถามท่ีมีชุดคําถามเก่ียวกับ ช่ือและท่ีอยูของเกษตรกร ระดับการศึกษา ประสบการณ ขนาดของ
ฟารม การจัดการฟารม ประเภทและจํานวนแรงงาน แหลงความรู แหลงท่ีมาของพอพันธุ และการจดบันทึกขอมูล 
ท่ีมีลักษณะเปนคําถามปลายปด (เกษตรกรเลือกตอบตามตัวเลือกท่ีเสนอให) และคําถามปลายเปด (ตอบไดอยาง
อิสระ) ถูกกําหนดข้ึนจากการพิจารณาขอมูลท่ีปรากฏในเอกสารวิจัยและผลงานทางวิชาการท่ีเกี่ยวของ และไดทํา
การทดสอบกับกลุมตัวอยาง และพิจารณาปรับปรุงแกไขจากผูทรงคุณวุฒิกอนนํามาใชในการรวบรวมขอมูลจาก
เกษตรกรเพิ่มเติม แบบสอบถามจํานวน 161 ชุด ถูกสงไปยังเกษตรกรท่ีเปนผูเลี้ยงดูโคนมท่ีปรากฏอยูในชุดขอมูล 
(1,921 ตัว) และดวยการเลกิเลี้ยงโคนม เปลี่ยนแปลงท่ีอยู และไมสะดวกในการใหขอมูล แบบสอบถามท่ีถูก



สงกลับมาจากเกษตรกรจึงมีเพยีง 55 ชุด (34% ของชุดขอมูลเดิม) ท้ังน้ี ประสบการณของเกษตรกรใน
แบบสอบถามน้ันพิจารณาจากปท่ีเริ่มตนเลี้ยงโคนมจนถึงปจจุบัน ระดับการศึกษาของเกษตรกรพิจารณาจากระดับ
การศึกษาสูงสุดของเกษตรกร โดยแบงเปนระดับประถมศึกษา มัธยมศึกษา ปริญญาตรี และสูงกวาปริญญาตรี 
ขนาดฟารมจําแนกตามจํานวนโครีดนม แบงเปน ฟารมขนาดเล็ก (แมโครีดนมนอยกวา 9 ตัว) ฟารมขนาดกลาง 
(แมโครีดนม 10 ถึง 19 ตัว) และฟารมขนาดใหญ (แมโครีดมากกวา 19 ตัว) แรงงานนั้นพจิารณาตามประเภทของ
ผูรวมปฏิบัติงานภายในฟารมโดยแบงเปน แรงงานภายในครอบครัว แรงงานจากการจาง และแรงงานภายใน
ครอบครัวและจากการจางแรงงานภายนอก แหลงความรูของเกษตรกรถูกจําแนกเปนวารสาร นิตยสาร หนังสือ 
การพูดคุยกับเกษตรกรรายอื่น สหกรณโคนมหรือศูนยรวมนม หนวยงานรัฐ (อ.ส.ค. และกรมปศุสัตว) และท่ี
ปรึกษาประจําฟารม  แหลงท่ีมาของพอพันธุจําแนกเปนตางประเทศและในประเทศ สวนระบบการจดบันทึกขอมูล
ฟารมนั้นจําแนกเปนไมมีการจดบันทึกและจดบันทึก ตามลําดับ (Rhone et al., 2008)  
 ขอมูลจากแบบสอบถามท่ีรวบรวมไดจากเกษตรกร ถูกนาํมาตรวจสอบความสมบูรณและความถูกตอง
กอนนํามาจัดหมวดหมูตามชุดคําถาม พรอมท้ังกําหนดรหัสเปนตัวเลขเพื่อใชในการแปลความหมายและ
ประมวลผลทางสถิติ จากนั้นจึงนําขอมูลดงักลาวมารวมเขากับชุดขอมูลความสามารถทางพันธุกรรมของโคนมท่ี
ใหผลผลิตน้ํานมครั้งแรก เพื่อศึกษาความแตกตางของปจจัยระหวางกลุมฟารมท่ีมีความกาวหนาทางพันธุกรรม
ของโคนมท่ีแตกตางกันท้ังสามกลุม วิธีการทดสอบไคสแควร (Chi-Square) ถูกนํามาใชในการทดสอบสมมติฐาน 
(กลุมฟารมทุกกลุมไมมีความแตกตางระหวางปจจัยท่ีศึกษา) ท่ีระดับนัยสําคัญ 0.05 โดยชุดคําส่ังในโปรแกรม
สําเร็จรูป SAS (SAS, 2004) 
 

ผลการศึกษาวิจัยและวิจารณ 
ในภาพรวม ประชากรโคนมท่ีศึกษามีความแปรปวนของผลผลิตน้ํานมรวมท่ี 305 วัน เทากับ 628,043 ± 

25,050 กก.2 ความแปรปรวนทางพันธุกรรม เทากับ 212,003 ± 50,840 กก.2 และมีอัตราพนัธุกรรม เทากับ 0.34 ± 
0.08 อัตราพันธกุรรมท่ีพบมีคาอยูในชวงท่ีมีการศึกษาในประเทศไทย (0.31 ถึง 0.63: จินตนา และวิสุทธ์ิ, 2542; จุรี
รัตน และสายันต, 2546; Seangjun et al., 2009) โดยความแตกตางของคาดังกลาวอาจเปนผลมาจากความ
แตกตางของโครงสรางประชากร สมมติฐาน และวิธีการท่ีนํามาใชในการคํานวณคา  

 
Figure 1 Genetic and phenotypic trends for 305-d milk yields of cows from 1991 to 2007. 
 



อยางไรก็ตาม ในชวงป พ.ศ. 2534 ถึง 2550 แนวโนมการเปลีย่นแปลงของความสามารถในการใหผลผลิต
น้ํานมรวมท่ี 305 วัน (Figure 1) มีคา 11.96 ± 11.85 กก./ป สําหรับลักษณะท่ีปรากฏและมีคา 0.11 ± 1.10 กก./ป 
สําหรับความสามารถทางพันธุกรรม ท้ังน้ีความสามารถในการใหผลผลิตนํ้านมรวมท่ี 305 วันท่ีปรากฏในแตละป 
มีคาเฉลี่ยอยูในชวง 3,528.27 ± 144.24 กก. (พ.ศ. 2536) ถึง 4,423.80 ± 124.35 กก. (พ.ศ. 2543) และมี
ความสามารถในการใหผลผลตินํ้านมท่ี 305 วัน ทางพันธุกรรมเฉลีย่อยูในชวง 54.97 ± 41.02 กก. (พ.ศ. 2534) ถึง 
132.21 ± 34.09 กก. (พ.ศ. 2536) แนวโนมความสามารถทางพันธุกรรมในการใหผลผลิตน้ํานมรวมท่ี 305 วัน ท่ีมี
คาตํ่าน้ีมีลักษณะใกลเคียงกับรายงานผลการศึกษาวิจัยหลายฉบับ (จุรีรัตน และสายัณต, 2546; ศกร และคณะ, 
2547; องคการสงเสริมกิจการโคนมแหงประเทศไทย, 2550; Koonawootrittriron et al., 2009) ซึ่งช้ีใหเห็นถึง 
การพัฒนาศักยภาพทางพันธุกรรมในภาพรวมของประชากรท่ียังคงเกิดข้ึนอยางไมมีประสิทธิภาพ 

เมื่อพิจารณาแนวโนมการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรม สําหรบัการใหผลผลตินํ้านมรวมท่ี 305 วัน ของโค
นมท่ีใหผลผลิตในแตละฟารม (รายฟารม) พบวา มีแนวโนมการเปลี่ยนแปลงอยูในชวง -173.68 ± 39.63 กก./ป ถึง 
230.79 ± 166.63 กก./ป ท้ังน้ี ฟารมสวนใหญ (40%) มีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนบวก (2.61 ± 7.65 ถึง 230.79 ± 
166.63 กก./ป) รองลงมาไดแก ฟารมท่ีมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนลบ (35%; -173.68 ± 39.63 ถึง  
-0.62 ± 2.57 กก./ป) และฟารมท่ีไมมีความกาวหนาทางพันธุกรรม (25%; -0.52 ± 3.52 ถึง 0.32 ± 1.60 กก./ป) 
โดยเกษตรกรผูเลี้ยงโคนมท้ัง 3 กลุมฟารม (ฟารมมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนบวก ไมมีการเปลี่ยนแปลงทาง
พันธุกรรม และมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนลบ) ไมมีความแตกตางกันในทุกลักษณะท่ีศึกษา (ระดับการศึกษา 
ประสบการณ ขนาดของฟารม จํานวนและประเภทแรงงาน แหลงความรู แหลงท่ีมาของพอพันธุ และระบบการ
บันทึกขอมูล; P>0.05) โดยเกษตรกรในกลุมฟารมไมมีความกาวหนาทางพันธุกรรมมีประสบการณในการเลี้ยงโค
นม จํานวนโครีดนม และจํานวนแรงงานท่ีใชในการผลิตโคนมเฉลี่ยมากท่ีสุด รองลงมาไดแก ฟารมท่ีมีแนวโนม
ทางพันธุกรรมเปนลบ และฟารมท่ีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนบวก ตามลําดับ (Table 1) 
 

Table 1 Least square means and standard errors of experience, number of milking cows and number 
of employees by farm groups. 

Traits \ Farm groups Positive genetic 
trends 

No genetic 
trends 

Negative genetic 
trends 

P-Value 

Experience (yr)   17.00 ±  2.56 22.00 ± 2.71 21.64 ± 2.06 0.3063 
Number of Milking cows    27.81 ± 11.82   54.00 ± 13.66 31.00 ± 9.28 0.3069 
Number of employees           3.13  ±  0.84          4.87 ±  0.84         3.28 ± 0.64 0.2634 
 

ถึงแมวาความแตกตางของปจจัยตางๆ ท่ีศึกษาจะไมมีนัยสําคัญระหวางกลุมฟารมท้ัง 3 กลุมก็ตาม แต
สังเกตไดวา (Table 2) ในกลุมฟารมท่ีไมมีความกาวหนาทางพันธุกรรมน้ัน เกษตรกรสวนใหญจบการศึกษาใน
ระดับปริญญาตรี (50%) ในขณะท่ีกลุมฟารมอื่นๆ นั้น (กลุมฟารมท่ีมีแนวโนมการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรมเปน
บวกและเปนลบ) เกษตรกรสวนใหญจบการศึกษาในระดับประถมศึกษา (67% และ 71% ตามลําดับ) ลักษณะ
เชนนี้คลายคลึงกับกรณีของการจดบันทึกขอมูล ซึ่งกลุมฟารมท่ีไมมีความกาวหนาทางพันธุกรรมนั้น เกษตรกร
สวนใหญจดบันทึกขอมูลฟารม (63%) สวนกลุมฟารมอื่นๆ นั้น (กลุมฟารมท่ีมีแนวโนมการเปลี่ยนแปลงทาง



พันธุกรรมเปนบวกและเปนลบ) เกษตรกรสวนใหญกลับไมมีการจดบันทึกขอมูล (78% และ 71% ตามลําดับ) 
ลักษณะเชนนี้ อาจช้ีใหเห็นวาเกษตรกรท่ีมีการศึกษาสูงกวามักใหความสําคัญตอการจดบันทึกขอมูลฟารม อยางไร
ก็ตาม เนื่องจากการศึกษาครั้งน้ีพิจารณาระดับการเปลี่ยนแปลงในความสามารถทางพันธุกรรมของ 
โคนมทดแทนท่ีเกษตรกรแตละรายใชประโยชนในแตละปเทาน้ัน จึงไมสามารถบอกไดวาในฟารมท่ีมีแนวโนม
การเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรมท่ีแตกตางกันจะมีระดับการใหผลผลิตมากหรือนอยแตกตางกัน  
 

Table 2 Number and percentage of farms for educational background, size of farm, type of 
employees for milk production, source of information for dairy production, source of sire and 
data recording system by farm groups 

Positive 
genetic trends 

No genetic 
trends 

Negative 
genetic trends 

Overall P-value 
Traits \ Farm groups 

n % n % n % n %  
Educational background         0.0691 
  Primary school  6 67 1 13 10 71 17 55  
  High school  2 22 3 37 1 7 6 19  
  Bachelor degree 1 11 4 50 3 22 8 26  
Size of farm         0.9372 
  Medium (10 to 19 milking cows) 2 25 2 33 4 31 8 30  
  Large (> 19 milking cows) 6 75 4 67 9 69 19 70  
Type of employees for milk production 0.1962 
  Family 6 76 7 88 8 57 21 70  
  Hired people 1 12 0 0 0 0 1 3  
  Family and hired people 1 12 1 12 6 43 8 27  
Source of information for dairy production 0.6622 
  Dairy magazine or book 4 44 5 64 7 50 16 52  
  Cooperative or company 2 22 1 12 1 7 4 13  
  Consultant 1 12 1 12 0 0 2 6  
  Government officer 2 22 0 0 2 14 4 13  
  Other person 0 0 1 12 4 29 5 16  
Source of  sire         0.7438 
  Thailand 2 36 3 38 5 22 10 32  
  Other countries 7 64 5 62 9 78 21 68  
Data recording system 0.1708 
  No 7 78 3 37 20 71 20 65  
  Yes 2 22 5 63 4 29 11 35  
 

นอกจากน้ีขอมลูจากแบบสอบถาม ยังช้ีใหเห็นวาเกษตรกรในท้ัง 3 กลุมฟารม (แนวโนมการเปลี่ยนแปลง
ทางพันธุกรรมเปนบวก ลบ และไมมีการเปลี่ยนแปลง) สวนใหญเปนเกษตรกรท่ีมีฟารมโคนมขนาดใหญ (75%, 
69% และ 67% ตามลําดับ) ใชแรงงานของสมาชิกภายในครอบครัวเปนแรงงานหลกัในการผลิต 
โคนม (76%, 57% และ 88% ตามลําดับ) ไดรับความรูจากวารสารหรือหนงัสือท่ีเกี่ยวของกับการผลิตโคนม 



(44%, 50% และ 64% ตามลําดับ) และนิยมใชพอพันธุท่ีนําเขาจากตางประเทศในการผสมพันธุใหกับแมโคนมท่ี
ตนเองเลี้ยงดอูยู (64%; 78% และ62%) ซึ่งลักษณะดังกลาวใกลเคียงกับรายงานการศึกษาเกษตรกรผูเลี้ยงโคนม
ของประเทศไทยหลายฉบับ  (ชาญชัย, 2530; กรองแกว, 2539; ณัฐพงษ, 2544; มัทนียา และคณะ, 2551; Rhone 
et al., 2007) ซึ่งแสดงใหเห็นวาเกษตรกรผูเลี้ยงโคนมในประเทศไทยสวนใหญเปนเกษตรกรท่ีมีพื้นฐานความรู
และการบริหารจัดการฟารมท่ีไมแตกตางกันมากนัก และถึงแมวาผลการศึกษาในครั้งน้ีจะแสดงใหเห็นวา การ
พัฒนาศักยภาพทางพันธุกรรมของโคนมท่ีถูกเลี้ยงดูในแตละฟารมของเกษตรกรกรไมมีความสัมพันธกับพ้ืน
ฐานความรูและประสบการณ ขนาดของฟารม แหลงความรู จํานวนและประเภทของแรงงาน แหลงท่ีมาของพอ
พันธุ และระบบการบันทึกขอมูลฟารมของเกษตรกร แตลกัษณะแนวโนมการเปลี่ยนแปลงของความสามารถใน
การใหผลผลิตน้ํานมรวมท่ี 305 วัน ท่ีมีคาตํ่าเชนนี้ ยังคงสะทอนใหเห็นถึงสภาพปญหาความไมสัมฤทธิ์ผลในการ
คัดเลือกพอพันธุและแมพันธุโคนมท่ีเหมาะสมในระดับฟารมของเกษตรกร ซึ่งหากประชากร 
โคนมในภาพรวมของประเทศไทยมีโครงสรางและความผันแปรในเรื่องตางๆ คลายคลึงกับประชากรโคนมท่ี
นํามาใชศึกษาครั้งนี้ การเพ่ิมประสิทธิภาพและความแมนยําในการคัดเลือกพอแมพนัธุโคนมเพื่อการพัฒนา
ศักยภาพการผลิตสําหรับลักษณะท่ีสําคัญทางเศรษฐกิจในเชิงปฏิบัติจําเปนตองไดรับการสนับสนุน และใหความ
รวมมือในการแกไขปญหาอยางจริงจงัและตอเนื่อง มิฉะนั้นการลดตนทุนการผลิตเพ่ือการแขงขันเชิงธุรกิจ อาจทํา
ไดอยางไมมีประสิทธิภาพ 
 

สรุป 
 ประชากรโคนมท่ีศึกษามีแนวโนมการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรมสําหรับ MY305 ในภาพรวม 0.11 ± 
1.10 กก/ป ฟารมสวนใหญ (40%) มีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนบวก (2.6 ถึง 230.8 กก/ป) รองลงมาไดแก ฟารม
ท่ีมีแนวโนมทางพันธุกรรมเปนลบ (35%; -0.6 ถึง -173.7 กก/ป) และไมมีความกาวหนาทางพันธุกรรม (25%;  
-0.5 ถึง 0.3 กก/ป) เกษตรกรผูเลี้ยงโคนมท้ังสามกลุมฟารมไมมีความแตกตางกันท้ังในเรื่องของ พื้นฐานความรู 
ประสบการณ ขนาดของฟารม แหลงความรู จํานวนและประเภทของแรงงาน แหลงท่ีมาของพอพันธุ และระบบ
การบันทึกขอมูลฟารม ความสามารถของเกษตรกรในการคัดเลือกพอพันธุโคนมและแมพันธุโคนมทดแทนท่ี
เหมาะสมจึงไมมีความสัมพันธกับปจจัยตางๆ ดังกลาว 

 

คํานิยม 
การศึกษาวิจัยในครั้งน้ีเปนสวนหนึ่งของโครงการวิจยั กษ(ด)18.52 ท่ีไดรับการสนับสนุนโดย

สถาบันวิจัยและพัฒนาแหงมหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร คณะวิจัยขอขอบคุณองคการสงเสริมกิจการโคนมแหง
ประเทศไทย สําหรับความชวยเหลือและขอแนะนําในการจัดเก็บขอมูล และเกษตรกรผูเลี้ยงโคนมทุกทานสําหรับ
การใหความรวมมือในการศึกษาวิจัย  
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